
Experimental	
  Tool	
  Report	
   ‘Experimental	
  Tool	
  Uses’	
  Term	
  Report	
  

Click	
  for	
  a	
  list	
  of	
  all	
  objects	
  
associated	
  with	
  this	
  term	
  

Uses	
  term(s)	
  describe	
  what	
  the	
  tool	
  is	
  
used	
  for.	
  
•  Click	
  on	
  the	
  term	
  to	
  go	
  the	
  Uses	
  

Term	
  Report	
  

Related	
  experimental	
  tools	
  sec@on	
  will	
  
make	
  it	
  easy	
  to	
  jump	
  to	
  reports	
  for	
  
related	
  tools	
  at	
  a	
  finer	
  level	
  of	
  detail	
  
than	
  the	
  “Uses”	
  sec@on.	
  
•  Click	
  on	
  the	
  Tool	
  name	
  to	
  go	
  to	
  its	
  

Tool	
  Report	
  
•  Click	
  on	
  the	
  Uses	
  to	
  go	
  to	
  the	
  

corresponding	
  Term	
  Report	
  

Columns	
  list	
  the	
  components	
  that	
  
make	
  up	
  the	
  transgenic	
  construct	
  

**	
  MOCKUP	
  **	
  

Uses	
  Tree	
  
•  Explore	
  the	
  hierarchy	
  

to	
  find	
  related	
  uses	
  
and	
  associated	
  tools	
  

**	
  MOCKUP	
  **	
  

Link	
  to	
  relevant	
  Gene	
  
(e.g.	
  Rh4)	
  or	
  Tool	
  
(e.g.	
  UAS)	
  report	
  

Where	
  the	
  main	
  gene	
  
product	
  is	
  a	
  tool,	
  columns	
  
list	
  Tool	
  (EGFP)	
  and	
  its	
  Uses	
  
(green	
  fluorescent	
  protein)	
  

Where	
  the	
  func@on	
  of	
  the	
  encoded	
  
product	
  is	
  being	
  studied,	
  columns	
  list	
  
the	
  encoded	
  Gene	
  (rhea)	
  and	
  its	
  
Product	
  Class	
  	
  (wild-­‐type	
  gene	
  product)	
  

List	
  of	
  Tools	
  (EGFP)	
  that	
  are	
  fused	
  to	
  
the	
  main	
  gene	
  product,	
  plus	
  their	
  
Uses	
  (green	
  fluorescent	
  protein)	
  

Addi@onal	
  Tool(s)	
  (e.g.	
  FRT)	
  
in	
  the	
  construct	
  that	
  do	
  not	
  
form	
  part	
  of	
  the	
  encoded	
  
product	
  	
  

Finding	
  the	
  right	
  tool	
  for	
  the	
  job:	
  new	
  ways	
  to	
  find	
  
parGcular	
  types	
  of	
  transgenic	
  construct	
  in	
  FlyBase	
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The	
  FlyBase	
  Consor?um	
  comprises:	
  Nick	
  Brown,	
  Giulia	
  Antonazzo,	
  Helen	
  AHrill,	
  Silvie	
  Fexova,	
  Phani	
  GarapaK,	
  Tamsin	
  Jones,	
  Alex	
  Holmes,	
  Aoife	
  Larkin,	
  Steven	
  Marygold,	
  Gillian	
  Millburn,	
  Alix	
  Rey,	
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  Trovisco,	
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  Julie	
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  Falls,	
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  Russo	
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  L.	
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  Beverley	
  MaHhews,	
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  Pinglei	
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  Mark	
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  (FlyBase-­‐Harvard),	
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  Kaufman,	
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  Gary	
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  Jim	
  Thurmond	
  (FlyBase-­‐Indiana),	
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  Cripps,	
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  Phillip	
  Baker	
  	
  (FlyBase-­‐NewMexico).	
  

	
  
	
  
The	
  long	
  history	
  of	
  fly	
  research	
  plus	
  the	
  sophis@cated	
  range	
  of	
  applicable	
  gene@c	
  engineering	
  techniques	
  mean	
  that	
  a	
  large	
  number	
  of	
  increasingly	
  complex	
  transgenic	
  fly	
  lines	
  have	
  been	
  generated	
  and	
  described	
  in	
  the	
  literature.	
  While	
  this	
  
rich	
  gene@c	
  tool-­‐kit	
  helps	
  to	
  make	
  Drosophila	
  melanogaster	
  an	
  ideal	
  model	
  organism	
  to	
  answer	
  a	
  wide	
  range	
  of	
  biological	
  ques@ons,	
  it	
  also	
  creates	
  a	
  poten@al	
  problem	
  -­‐	
  how	
  to	
  find	
  the	
  most	
  appropriate	
  fly	
  line	
  for	
  a	
  par@cular	
  experiment	
  
from	
  the	
  large	
  set	
  that	
  is	
  available.	
  To	
  help	
  overcome	
  this	
  issue,	
  FlyBase	
  will	
  start	
  to	
  capture	
  and	
  display	
  informa@on	
  about	
  Experimental	
  Tools,	
  which	
  will	
  allow	
  you	
  to	
  easily	
  iden@fy	
  transgenic	
  constructs	
  and	
  their	
  inser@ons	
  with	
  par@cular	
  
characteris@cs.	
  We	
  are	
  defining	
  an	
  experimental	
  tool	
  as	
  “any	
  sequence	
  whose	
  own	
  biological	
  func?on	
  isn’t	
  really	
  being	
  studied	
  in	
  an	
  experiment,	
  but	
  is	
  instead	
  being	
  exploited	
  to	
  study	
  the	
  biological	
  func@on	
  of	
  some	
  other	
  gene	
  product	
  or	
  
a	
  biological	
  process”.	
  This	
  broad	
  defini@on	
  will	
  allow	
  you	
  to	
  browse	
  and	
  search	
  for	
  tools	
  used	
  for	
  a	
  wide	
  range	
  of	
  different	
  purposes,	
  such	
  as	
  enabling	
  a	
  gene	
  product	
  to	
  be	
  detected	
  (e.g.	
  FLAG	
  tag,	
  GFP,	
  other	
  reporters),	
  targe@ng	
  a	
  gene	
  
product	
  somewhere	
  specific	
  within	
  a	
  cell	
  (e.g.	
  nuclear	
  localisa@on	
  signal,	
  signal	
  sequence),	
  driving	
  expression	
  (e.g.	
  GAL4,	
  lexA),	
  enabling	
  clonal/condi@onal	
  expression	
  (e.g.	
  FLP,	
  FRT),	
  being	
  used	
  as	
  a	
  sensor	
  for	
  changes	
  in	
  Ca2+,	
   	
  pH,	
  voltage	
  
etc.,	
  	
  etc.	
  

Introduc@on	
  

Click	
  on	
  any	
  column	
  
heading	
  to	
  reorder	
  
the	
  tables	
  

‘Transgenic	
  Product	
  Class’	
  Term	
  Report	
  

**	
  MOCKUP	
  **	
   Tools	
   Alleles	
   InserGons	
  Constructs	
  

Main	
  branches	
  of	
  Uses	
  tree	
  and	
  examples	
  of	
  Tools	
  

New	
  terms	
  can	
  be	
  added	
  to	
  describe	
  other	
  kinds	
  of	
  
tool	
  as	
  new	
  techniques	
  and	
  tools	
  are	
  developed.	
  
	
  
Current	
  ideas	
  to	
  expand	
  the	
  list	
  of	
  terms	
  include:	
  
•  ‘genome	
  engineering’	
  tools	
  e.g.	
  Cas9	
  
•  neuron	
  ac@va@on/inhibi@on	
  tools	
  
	
  	
  	
  	
  	
  e.g.	
  channel	
  rhodopsins	
  
•  Anything	
  else	
  ?	
  

feedback	
  
wanted	
  !	
  

Searching	
  

GAL4,	
  GAL4::VP16,	
  QF	
  
UAS,	
  QUAS	
  

GAL80,	
  QS	
  

GAL4DBD-­‐Zip-­‐	
  
VP16AD-­‐Zip+	
  

C-­‐Venus,	
  N-­‐Venus	
  
lacZ-­‐Δα,	
  lacZ-­‐Δω	
  

T:Myr-­‐Src64B,	
  T:nla-­‐tra	
  

T:polyHis	
  

T:MYC,	
  T:FLAG,	
  T:polyHis	
  

FLP,	
  FLPm5,	
  cre	
  
FRT,	
  mFRT71,	
  loxP	
  

T:miGFPi,	
  T:PEST-­‐Mmus\Odc	
  

lacZ,	
  pLUC	
  

pHluorinE	
  

**	
  MOCKUP	
  **	
  

Inser@on	
  into	
  overlapping	
  genes	
  

EGFP,	
  GFP,	
  PA-­‐GFP	
  

Cerulean,	
  CFP	
  
EBFP	
  

PA-­‐GFP	
  
Dendra2	
  
Dronpa	
  

slowFT	
  

mKO	
  
mCherry,	
  tdTomato	
  
EYFP,	
  Venus	
  

mKate	
  

We	
  have	
  recently	
  introduced	
  a	
  ‘GAL4	
  etc.’	
  
search,	
  but	
  it	
  is	
  currently	
  limited	
  to	
  searching	
  
for	
  a	
  small	
  number	
  of	
  common	
  drivers	
  (GAL4,	
  
QF,	
  lexA)	
  and	
  reporters	
  (lacZ,	
  GFP).	
  

Search	
  for	
  Tools:	
  
	
  
Tool	
  Uses: 	
   	
  	
  	
  	
  Tool:	
  fluorescent	
  protein	
  

blue	
  fluorescent	
  protein	
  
cyan	
  fluorescent	
  protein	
  
green	
  fluorescent	
  protein	
  
etc.	
  

EGFP	
  
GFP	
  
mGFP6	
  
PA-­‐GFP	
  
pHfluorinE	
  
S65T-­‐GFP	
  
sfGFP	
  
VisGreen	
  
etc.	
  

Typing	
  in	
  the	
  Tool	
  Uses	
  
box	
  will	
  bring	
  up	
  all	
  the	
  
matching	
  Uses	
  terms.	
  e.g.	
  
typing	
  ‘fluor’	
  

Once	
  you	
  have	
  selected	
  a	
  par@cular	
  Use,	
  
a	
  dropdown	
  in	
  the	
  Tool	
  box	
  on	
  the	
  right	
  
will	
  show	
  all	
  the	
  corresponding	
  tools.	
  
	
  
Alterna@vely,	
  if	
  you	
  know	
  which	
  Tool	
  
you	
  want	
  to	
  search	
  for,	
  you	
  will	
  be	
  able	
  
to	
  type	
  it	
  directly	
  into	
  the	
  Tool	
  box.	
  

1.	
  The	
  search	
  can	
  be	
  expanded	
  to	
  include	
  any	
  type	
  of	
  tool.	
  

2.	
  You	
  will	
  be	
  able	
  to	
  use	
  the	
  regulatory	
  
region	
  informa@on	
  to	
  search	
  for	
  tools	
  whose	
  
expression	
  paqern	
  reflects	
  that	
  of	
  a	
  
par@cular	
  gene.	
  

Once	
  we	
  have	
  introduced	
  the	
  Tool	
  Reports	
  and	
  Tool	
  Uses	
  
terms	
  we	
  will	
  be	
  able	
  to	
  expand	
  this	
  search	
  as	
  illustrated	
  
below.	
  

**	
  MOCKUP	
  **	
  

The	
  Transgenic	
  Product	
  Class	
  is	
  intended	
  to	
  give	
  an	
  overview	
  of	
  the	
  nature	
  of	
  the	
  gene	
  product	
  encoded	
  by	
  a	
  
transgenic	
  construct,	
  similar	
  to	
  Allele	
  Class	
  used	
  for	
  classical	
  and	
  inser@onal	
  alleles.	
  
•  It	
  will	
  be	
  used	
  for	
  constructs	
  where	
  the	
  func@on	
  of	
  the	
  encoded	
  gene	
  product	
  is	
  being	
  studied	
  or	
  where	
  the	
  

construct	
  encodes	
  a	
  sequence	
  that	
  affects	
  an	
  endogenous	
  gene	
  product	
  (e.g.	
  RNAi)	
  
•  It	
  will	
  allow	
  constructs	
  to	
  be	
  grouped	
  into	
  broad	
  categories	
  for	
  browsing	
  and	
  searching,	
  for	
  example	
  in	
  the	
  

Transgenic	
  Constructs	
  tables	
  on	
  the	
  Tool	
  Report	
  and	
  in	
  similar	
  tables	
  on	
  the	
  Gene	
  Report	
  (see	
  below).	
  

transgenic	
  product	
  class	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  wild-­‐type	
  gene	
  product	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  knockdown	
  of	
  gene	
  product	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  RNAi	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  an@sense	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  dominant	
  nega@ve	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  cons@tu@vely	
  ac@ve	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  phosphomime@c	
  muta@on	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  non-­‐phosphorylatable	
  muta@on	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  cataly@c	
  site	
  muta@on	
  

**	
  MOCKUP	
  **	
  part	
  of	
  rho	
  gene	
  report	
  

Current	
  ideas	
  for	
  terms	
  are	
  a	
  work-­‐in-­‐progress:	
  
	
  
•  Are	
  the	
  terms	
  shown	
  useful	
  ?	
  
•  Are	
  there	
  any	
  terms	
  missing	
  
	
  	
  	
  	
  	
  that	
  you'd	
  like	
  to	
  see	
  ?	
  
	
  

feedback	
  
wanted	
  !	
  

Click	
  on	
  any	
  column	
  
heading	
  to	
  reorder	
  
the	
  table	
  


